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Phylogéographie du corail rouge, Corallium rubrum

Apport de l'étude de marqueurs introniques

Responsable de stage: Didier Aurelle, UMR 6540 DIMAR

Le corail rouge, Corallium rubrum, est une espèce de Méditerranée et du proche Atlantique qui est affectée à la fois par les prélèvements à but commercial et par le réchauffement en cours du climat. Par ailleurs cette espèce sessile longévive qui présente potentiellement de faibles capacités de dispersion a été affectée par les fluctuations climatiques liées aux glaciations. Il y a 20 000 ans, le niveau de la mer était environ 110 m plus bas qu'actuellement et toutes les populations situées au-dessus de cette profondeur actuelle correspondent donc à une recolonisation post-glaciaire. Comme cela a été bien observé en milieu continental, de tels événements sont susceptibles de laisser des traces au niveau génétique indiquant par exemple des goulots d'étranglement ou des croissances de populations.

Plusieurs études génétiques ont été réalisées sur le corail rouge principalement sur des données de fréquences alléliques à partir d'allozymes ou de microsatellites. Ces données ont montré des différenciations significatives entre populations à courte distance. Cependant peu de données de séquences sont actuellement disponibles pour analyser la phylogéographie de cette espèce. Costantini et al. (2007) ont utilisé les marqueurs ITS mais les données obtenues ne montrent pas de signal clair ce qui pourrait être lié aux caractéristiques propres à ce marqueur (Calerdon et al., 2006; Aurelle et al., in prep). Des données de séquences d'intron d'EF1 semblent indiquer une absence de différenciation majeure à longue distance (Aurelle et al., in prep). Cependant l'analyse de tels résultats peut être influencée par l'existence d'effets sélectifs directs ou indirects (par auto-stop) sur le marqueur analysé susceptibles d'être confondus avec des effets démographiques, d'où l'intérêt d'une analyse multi-locus. En effet un phénomène démographique devrait laisser une trace sur une grande partie du génome alors qu'un effet sélectif se manifestera sur le locus concerné et les régions voisines.

Le but de ce stage est de mettre au point et d'utiliser des marqueurs de type introns pour une analyse multilocus de la phylogéographie du corail rouge. Les marqueurs utilisés font partie de locus introniques amplifiables chez une grande variété de métazoaires et ne faisant pas partie de familles multigéniques (Chenuil et al., in prep). Plusieurs de ces locus ont déjà été testés et d'autres le seront au cours de l'automne 2009. Ils seront amplifiés par EPIC-PCR (Exon Priming Intron Crossing) et envoyés à séquencer éventuellement après clonage des produits de PCR. Les données seront utilisées notamment pour tester l'équilibre mutation – dérive. Selon le temps disponible des simulations seront aussi réalisées afin de mettre à l'épreuve divers scénarios évolutifs.

Le candidat devra si possible maîtriser les techniques de laboratoire courantes (notamment la PCR). Il devra avoir suivi des cours de génétique des populations.
